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Ambientes y colecta



Ambientes y colecta



Austrolebias charrua macho



Llegada al laboratorio de experimentación animal 
y adaptación



Laboratorio de experimentación animal 2004



Ciclo en cautiverio



Ejemplos de peces anuales



Desafío

Objetivo General 

Contribuir a la caracterización de la diapausa I en Austrolebias

charrua, organismo representativo de peces anuales, mediante 

aproximaciones en el laboratorio y en la naturaleza. 

- Conocimientos adquiridos en A. charrua

- Herramientas moleculares disponibles / genoma y transcriptomas

- Diapausa I en fase D/R exclusiva de peces anuales

- Relevancia ecológica DI: sustrato hipóxico severo (expresión de genes supervivencia estrés ambiental)



Sistema de inducción de Diapausa I 

Pecera de inducción

1 a 16 células

Arezo y col. 2017



- Estandarizar un protocolo de inducción de diapausa I:
Señales: temperatura, hipoxia, presencia de adultos

- Caraterización morfológica de la diapausa I





Exploring the molecular basis of diapause I induction in the annual 

killifish Austrolebias charrua: a transcriptomic approach

Papa, N.1, Sotelo-Silveira, J.1,5 Valdivieso, C.2, Pereiro, L.2, Gajardo F.2, 
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En preparación…



Diseño de obtención de muestras
DiagnósticoDesove todos los días

Pecera de Inducción

72 hs

Yamamoto 19ºC

72 hs

30 días

3 hs

Activación

Materno

Sin 

Inducción

Inducción 

DI

Post Inducción



Mag. Soledad de la Piedra

Lab de Ontogenia Experimental

PI: Dr. Miguel Concha

Austrolebias charrua

Desarrollo embrionario en peces anuales



Salida de diapausa I



Diseño experimental



Diseño experimental

Programas utilizados para los análisis:

*CLC Genomics Workbench versión 
10.1.1 QIAGEN

https://www.qiagenbioinformatics.co
m/products/clc-genomics-workbench 

**iDEP.90
http://bioinformatics.sdstate.edu/idep

*** PANTHER
http://www.pantherdb.org

El Transcriptoma de Referencia se obtuvo mediante el ensablado, predicción de genes y anotación del 
Genoma de A. charrua generado a partir de:
• 2 lanes Illumina HiSeq2500, de secuencias de extremos pareados superpuestos 2x150 
• 1 lane Illumina HiSeq2500, de secuencias de extremos pareados 2x150, con incerto de 5 kb 
• 1 Secuenciación Pac-Bio, con segmentos entre 10-15 kb             

(Gajardo y col. en preparación) 



Muestras

Nombre de la 
muestra

Estadio 
embrionario

Abreviación de 
replica 

biológica

Embriones 
por replica

Reads por 
muestra(millo
nes de reads)

Porcentajes mapeados en referencia

Reads mapeados 
en pares

Reads 
mapeados en

pares rotos

Reads no 
mapeados

Materno 1 a 16 células
Mat_a 36 33,6 49,12 4,7 46,18

Mat_b 38 31.5 45,23 4,31 50,46

Inducción DI
72hs inducción de 

diapausa I
IndDI_a 43 31 42,62 4,24 53,14

IndDI_b 43 30,9 41,91 4,34 53,75

Sin Inducción DI
72hs sin inducción

de diapausa I

SinIndDI_a 27 30,5 29,13 3,44 67,42

SinIndDI_b 29 42 28,62 3,51 67,87

Post-Diapausa I Post-diapausa I
Post-DI_a 35 34,1 51,09 5,76 43,15

Post-DI_b 35 29,8 42,45 4,8 52,75



IndDI_a

Mat_a

Mat_bPostD_a

PostDI_b

SinIndDI_a

IndDI_
b

SinIndDI_b

Análisis de Componentes Principales (PCA) y tabla de 
correlación de Pearson de las muestras analizadas.

Control de calidad de las muestras



Comparación 
muestras

Grupos

Transcriptos diferenciales entre muestras

FDR ≤ 0,05 FDR ≤ 0,01

Fold change
abs ≥ 4

Fold change
abs ≥ 16

Fold change 
abs ≥ 4

Fold change
abs ≥ 16

InDI vs. Mat 2 vs.1 2211 481 1761 293

NoIndDI vs.Mat 3 vs.1 4279 1474 3458 1032

PDI vs. Mat 4 vs.1 8024 3498 6942 2897

Análisis de Expresión Diferencial con 
Materno como control



Inducción DI vs. 
Materno (2211) Sin Inducción DI vs. 

Materno (4279)

Post-DI vs. Mat (8024)

283 Transcriptos 
que aumentan 
su expresión 
entre Materno e 
Inducción de DI

412 Transcriptos 
que disminuyen 
su expresión 
entre Materno e 
Inducción de DI

Comparación entre las muestras

Foldchange abs. ≥ 4
FDR ≤ 0.05


