
Practico 2 
Correr programas desde la 
terminal.  
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 Introducción a la línea de comandos y a la 

programación para análisis bioinformáticos.  



Instalar un programa… 

Aspectos a considerar: 

 sudo apt-get install spades 

1. permisos administrador o instalación 
exclusiva para usuario. 

2. si existe en los repositorios de la 
distribución usar comando apt-get o bajar 
desde la web. 

3. En caso de bajarlo de la web, el 
programa es compilado o un ejecutable. 

 

 

 



Ejemplos de instalación 
Paquete EMBOSS: disponible en repositorio 
1. Chequear si ya esta instalado y accesible. 

2. Escribir “seqret –h” 

 

 

 



Ejemplos de instalación 
Programas MUSCLE o BWA: disponible en 
repositorio 
1. Chequear si ya esta instalado y accesible. 

2. Escribir “muscle” 

 

 

 

 “sudo apt-get install muscle” 



Ejemplos de instalación 
Programa SPADES: ejecutables python y 
binarios 

1. http://spades.bioinf.spbau.ru/release3.10.1/
manual.html 

 

 





Ejemplos de instalación 
Programa KMACs: compilado 
http://kmacs.gobics.de/ 

1. wget 
http://kmacs.gobics.de/content/kmacs.tar.
gz 

2. tar xvfz kmacs.tar.gz 

3. less README 

4. make 

5. cp binary to bin folder (usr/local/bin or /bin) 
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Ejemplos de instalación 
Programa HMMER: binarios 
http://hmmer.org/download.html 

1. wget 
http://eddylab.org/software/hmmer3/3.1b2
/hmmer-3.1b2-linux-intel-x86_64.tar.gz 

2. tar xvfz hmmer-3.1b2-linux-intel-x86_64.tar.gz 

3. agregar el directorio “binaries” to path 
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Correr programas: 

 Definir: 

1. Archivos de entrada (argumentos) 

2. Opciones 

3. Donde esta instalado? (bin, local/bin o 
directorio) 


