La cadena polipeptidica pasa a traves de un canal acuoso en el translocador
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La translocacion de proteinas hacia las mitocondrias, cloroplastos y peroxisomas se produce después de la traduccion, despues de
gue la proteina se ha hecho y liberado en el citosol, mientras que la translocacion a traves de la membrana ER suele ocurrir durante
la traduccion (co-traduccionalmente)
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Polirlbosomas libres y unidos a membrana
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Glicosilacion de proteinas en el RE: sintesis de precursor ligado a dolichol y

transferencia a proteina blanco.
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Las glucosas terminales son importantes para permitir el plegamiento de una glicoproteina,

gracias a su interaccion con Clanexin/calreticulin.




Los Oligosacaridos se utilizan como etiquetas para marcar el estado de plegamiento
de una glicoproteina.
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L as proteinas plegadas incorrectamente se exportan desde el RE al citoplasma
donde son degradadas
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A pesar de toda la ayuda de chaperones, muchas moléculas de ciertas proteinas (mas del de 80% para algunas proteinas)
translocadas hacia el RER no consiguen alcanzar su estado correctamente plegado u oligomérico.
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La membrana ER es el sitio de sintesis de casi
todas las clases principales de lipidos de la
célula, incluyendo fosfolipidos y colesterol,

necesarios para la produccion de nuevas

membranas celulares.



Las cadenas polipeptidicas translocadas se pliegan y se ensamblan en el lumen del RE rugoso

Muchas proteinas estan en ruta hacia otros destino, pero otras son RESIDENTES y contienen sefales de retencion para el RE: 4
aminoacidos en el C terminal.

Entre las funciones de las Residentes encontramos la catalisis del plegamiento y ensamblado correcto asi como glicosilacion y
sintesis de lipidos de membrana

PDI (protein disulphide isomerase): cataliza la formacion de puentes disulfuro.
BiP: chaperona que previene agregacion de proteinas mal plegadas y las retiene en el ER, en forma ciclica, ATP dependiente.

Calnexin y Calreticulin, chaperonas del ER que colaboran en el plegado de glicoproteinas, impidiendo el agregado prematuro de
proteinas durante su plegamiento.

La mayoria de las proteinas sintetizadas en el RER son glicosilados por la adicion de un oligosacarido N-Linked (ligado a
asparagine): son glicoproteinas.



LOS MECANISMOS MOLECULARES DE
TRANSPORTE DE MEMBRANA
Y EL MANTENIMIENTO DE
DIFERENTES COMPARTIMENTOS



El transporte de una proteina fluorescente a través de la via secretoria:
https://www.youtube.com/watch”?v=UcQE_YOrTjA
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https://www.youtube.com/watch?v=UcQE_YOrTjA

RE, Golgi y Microtubulos

https://www.youtube.com/watch?v=E-g42U1tTqg



https://www.youtube.com/watch?v=E-g42U1tTqg
https://www.youtube.com/watch?v=E-g42U1tTqg

Las células ajustan continuamente la composicio

N de su membrana plasmatica y compartimentos
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LOS MECANISMOS MOLECULARES DE
TRANSPORTE DE MEMBRANA
Y EL MANTENIMIENTO DE
COMPARTIMENTOS DIVERSOS

Como es que cada compartimiento puede mantener su identidad especial?

Marcadores moleculares en la superficie citosolica de la membrana sirven de guia para el trafico entrante y aseguran que las vesiculas de transporte solo se fundan
con el compartimiento correcto

Combinacion especifica de moléculas marcadoras = direccion molecular

¢ Como se mantienen estos marcadores de membrana en alta concentracion en un compartimiento y en baja concentracion en otro?

Como se forma o brota una vesicula en una zona en particular? Como se fusiona?



Hojas de ruta del trafico vesicular
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Existen varios tipos de vesiculas recubiertas.

Clatrina COPI
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Cubierta: Jaula o Caja citoplasmica de proteinas. Antes de funsionarse con la membrane blanco la cubierta se pierde, dado
que se requiere que la dichas membranas interacciones directamente para lograr la fusion.



Cada tipo de vesicula se involucra en el trafico entre ciertos compartimentos.
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El ensamblado de la caja de clatrina dirige la formacion de
las vesiculas.
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En condiciones apropiadas, triskelions aislados se
autoensamblan espontaneamente en jaulas poliedricas
tipicas, incluso en ausencia de las vesiculas de
membrana que estos paneles envuelven normalmente




Las proteinas adaptadoras seleccionan la carga
para ser tomada por las vesiculas recubiertas de
catrina.
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La union simultanea a los receptores de carga y la cabeza lipidica del fosfatidil
inositol aumenta en gran medida la union de AP2 a la membrana
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Detector de coincidencilas!!!




Fosfoinositoles fosfatos (PIPs) son marcadores de organelos y dominios de
membrana

L S

o PIBP *=—— PI —— PI(5)P

NS S v It It It

| PI(3,4)P, =——5 PI(4)P =——x PI(4,5)P,

O J

|
CH,—CH—CH, \ /
PI1(3,4,5)P;

| |
5 @ (B) (D)

D e
-

| |
O=C O=C

—VV

4
1

vV VvV V

[\ [—\

[—\

/NN

PI1(3,4)P,

(A) (Q) (F)




Fosfoinositoles fosfatos (PIPs) son marcadores de organelos y dominios de

membrana
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Las proteinas que son capaces de doblar la
membrana ayudan a deformar la membrana durante
formacion vesicular.
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Proteinas citoplasmaticas regulan el pellizco
(pinching off) y la perdida de recubrimiento de las
vesiculas: dynamin.
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PIP fosfatasa gue se empaqgueta en las vesiculas revestidas con clatrina elimina Pl (4.5)
P2 de la membrana, debilitando la union de las proteinas adaptadoras, facilitando la liberacion del revestimiento.




Trafico RE - Golgl

https://www.youtube.com/watch?v=XXsAf 3MZNk
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https://www.youtube.com/watch?v=XXsAf_3MZNk
https://www.youtube.com/watch?v=XXsAf_3MZNk

