Trafico RE - Golgl

https://www.youtube.com/watch?v=XXsAf 3MZNk
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https://www.youtube.com/watch?v=XXsAf_3MZNk
https://www.youtube.com/watch?v=XXsAf_3MZNk

Cada tipo de vesicula se involucra en el trafico entre ciertos compartimentos.
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GTPasas monoméricas reclutan COPIl y COPII, participando en el ensamblado vy
desensamblado.
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s://www.voutube.com/watch?v=ABGID1vQG3s

Modelo animado COPI|

COPII Vesicle Formation



https://www.youtube.com/watch?v=ABGlD1vQG3s
https://www.youtube.com/watch?v=ABGlD1vQG3s

| as proteinas de Rab (GTPasas monoméricas)
guian a las vesiculas de transporte a su
membrana blanco, las SNARE median la tusion.
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De las GTPasas monomericas, la subfamilia Rab, es el conjunto mas numeroso
con mas de 60 miembros.

Subcellular Locations of Some Rab Proteins

Protein Organelle

Rab1 ER and Golgi complex

Rab?2 cis Golgi network

Rab3A Synaptic vesicles, secretory vesicles

Rab4/Rab11 Recycling endosomes

Rab5 Early endosomes, plasma membrane, clathrin-coated vesicles
Rab6 Medial and trans Golgi

Rab7 Late endosomes

Rab3 Cilia

Rab9 Late endosomes, trans Golgi



Las proteinas SNARE median la fusion de membranas.
Aproximan membranas a una distancia de 1.5 nm
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Las SNARES gue han interactuado necesitan ser separadas antes de gue puedan

funcionar de nuevo
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La célula produce muchos polisacaridos en el aparato de Golgi, incluyendo la
pectina y hemicelulosa de la pared celular en plantas y la mayoria de [0S
glicosaminoglicanos de la matriz extracelular en animales
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Agrupaciones o clusters vesiculo-tubulares se forman entre el RE vy el aparato de
Golai
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KKXX (retencion de proteinas transmembrana) y
KDEL (retencion de proteinas solubles)
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Las proteinas residentes solubles en ER, tales como BiP, también contienen una senal de recuperacion de ER corta en su extremo
C-terminal, LysAsp-Glu-Leu 0 una secuencia similar. Si esta sefal (Ilamada secuencia KDEL) se elimina de BiP por ingenieria
genetica, |a proteina se secreta lentamente de la célula.

Si la sefial se transfiere a una proteina que normalmente se secreta, la proteina es ahora eficientemente devuelta al ER, donde se
acumula.




Proteina residente del Ap Golgi

GRASPS5-GFP in NRK cells

Redistribucion de proteinas residentes por

blogueo de funcidon

http://www.cellimagelibrary.org/images/8060 http://cellimagelibrary.org/images/9154




Procesamiento de oligosacaridos
en |os compartumlentcs de Golgl
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L os carbohidratos complejos requieren una enzima diferente en cada paso. siendo cada producto reconocido como sustrato

exclusivo para la siguiente enzima de la serie
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2Cual es el propodsito de la glicosilacion?

La gran abundancia de las glicoproteinas vy las vias complicadas gue han evolucionado
para sintetizarlos enfatizan que los oligosacaridos en glicoproteinas y glicosfingolipidos
tienen funciones muy importantes.

Papel en la fabricacion de productos intermedios plegables mas solubles

'Glyco-code” que marca la progresion del plegamiento

Limitar la aproximacion de otras macromoléculas a la superficie de |la proteina

La capa mucosa de las células pulmonares vy intestinales, por ejemplo, protege de muchos patdégenos

El reconocimiento de [as cadenas de azucar por lectinas en el espacio extracelular es importante en muchos procesos de desarrollc
v en el reconocimiento de celula a célula
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Electron microscopy tomography

A)
’ f [ '
Lo, ‘\.\'A' f “

'.' “-'-" 1‘0’ .L. \J b
i a; "-;;}p;;ﬁ':i' o
h;?"‘./"-:"'.') '.,“ ‘i.: '-‘At‘;s

e

peays
-

- -

i -

Sl g Y
A2 Oy

- » .
- . g
st e SN v
'_" 3 2 e TS 5 PoLy S J"- » ‘
v 4 waey ‘L.- ‘-o‘- P Ao~ ‘
. fy - o .
et ‘._" _A,L*a.A /

L
Lokt
..

w .9

“

.

-




Tomografia electréonica 3D del

complejo de Golgi




http://www.cellimagelibrary.org/images/8068

Golgi, light blue (C1), pink (C2), rose (C3), green (C4), dark blue (C5), amber (C6) and red (C7).
iInsulin vesicles, bright blue

endoplasmic reticulum (yellow), mitochondria (green) endocytic compartments (purple) and clathrin-bearing post-Golgi compartments |
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Vias Multiples Entregan Materiales a los Lisosomas
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L a autofaqgia degrada Ias proteinas y organelos obsoletos (no deseados)
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Los defectos en la autofagia pueden impedir que las células eliminen microgios Invasores, |0s agregados de proteinas asi como las
proteinas anormales, contribuyendo asi a enfermedades que van desde enfermedades infecciosas hasta neurodegeneracion y
cancer.
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| a formacion de vesiculas secretoras
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| 0s Peroxisomas Usan Oxigeno Molecular Y Peréxido De Hidrogeno Para realizar
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Una funcion principal de las reacciones de
oxidacion realizadas en |os peroxisomas es
la descomposicion de moléeculas de acidos

Figure 12-27 An electron micrograph
g [dS0s. of three peroxisomes in a rat liver
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